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Nazwa jednostki prowadzacej przedmiot

Pracownia Ewolucji Molekularnej i Bioinformatyki

Studia

wydziat kierunek

poziom| pierwszego stopnia

Wydziat Matematyki, Bioinformatyka

formal| stacjonarne

Fizyki i Informatyki

specjalnosciowy

modut Podstawowa

specjalizacja| Podstawowa

Nazwisko osoby prowadzacej (os6b prowadzacych)

prof. dr hab. Marek Zietara; dr Aleksandra Naczk; prof. dr hab. Jarostaw Marszatek; prof. UG, dr hab. Anna Wysocka; dr Adrianna

Kilikowska

Formy zajec¢, sposob ich realizacji i przypisana im liczba godzin Liczba punktow ECTS

Formy zajec¢

Cw. laboratoryjne
Sposob realizacji zaje¢

zajecia w sali dydaktycznej
Liczba godzin

Cw. laboratoryjne: 30 godz.

3

Zajecia 30 godz.

Konsultacje 10 godz.

Praca wtasna studenta 30 godz

Termin realizacji przedmiotu

2022/2023 zimowy

Status przedmiotu Jezyk wyktadowy
fakultatywny (do wyboru) polski
Metody dydaktyczne Forma i sposéb zaliczenia oraz podstawowe kryteria oceny lub

omoéwienie zagadnien przez prowadzacego i
studentow

«dyskusja na zagadnieniami problemowymi

epraca z literaturg anglojezyczng oraz zasobami
komputerowymi

epraca wtasna studenta

*pisemne sprawozdanie z aktywnosci prowadzonych
w ramach éwiczen

wymagania egzaminacyjne
Sposéb zaliczenia

Zaliczenie na ocene
Formy zaliczenia

- ustalenie oceny zaliczeniowej na podstawie ocen czgstkowych
otrzymywanych w trakcie trwania semestru
- kolokwium
Podstawowe kryteria oceny

» Obecnosé na zajeciach jest obowigzkowa.

» Dopuszczalna jest jedna nieobecnosc, ktéra powinna by¢ usprawiedliwiona na
nastepnych zajeciach. Tresci powinny by¢ uzupetnione w uzgodnieniu z
prowadzacym.

« Zaliczenie wszystkich kolokwiow wejsciowych obejmujacych podstawowe
zagadnienia teoretyczne niezbedne do poprawnego wykonania éwiczenia.
Niezaliczone kolokwia nalezy poprawi¢ w dodatkowym terminie wyznaczonym
przez prowadzacego na zakonczenie semestru (poza zajeciami).

» Ocena koncowa z éwiczen jest Srednig wazong ze srednich arytmetycznych ocen
otrzymanych z (i) kolokwiéw pisemnych (waga 60%), oraz (ii) sprawozdan
obejmujgcych wykonane ¢wiczenia (waga 40%).

Sposéb weryfikacji zatozonych efektow uczenia sie
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zaktadany efekt

td. dydakt 1 td. dydakt 2 td. dydakt td. dydakt 4 td. dydakt
ksztatcenia mtd. dyda mtd. dyda mtd. dydakt 3 mtd. dyda mtd. dydakt 5
Wiedza
KW _04 X | x | . [ |

Umiejetnosci
KU_02 X | X | X | |

Kompetencje

Okreslenie przedmiotow wprowadzajacych wraz z wymogami wstepnymi

A. Wymagania formalne

Ukonczona bior6znorodnosc i podstawy taksonomii.
Ukonczona biologia komorki i metabolizm
Ukonczona biologia molekularna i genetyka

B. Wymagania wstepne

Student po ukonczeniu przedmiotéw obowigzkowych w pierwszych trzech semestrach posiada wiedze i umiejetnosci kwalifikujace go do
uczestnictwa i zaliczenia przedmiotu

Cele ksztatcenia

Zrozumienie podstaw zmiennosci dziedzicznej i niedziedzicznej, metod jej opisu oraz efektow dziatania czynnikdw ewolucyjnych ksztattujgcych
réwnowage genetyczng w populacjach w czasie i przestrzeni.

Tresci programowe

. Zmienno$¢ dziedziczna i niedziedziczna.

. Polimorfizm genetyczny.

. Przeptyw genéw w populacjach w czasie i przestrzeni.

. Problem depresji inbredowej w ochronie gatunkéw zagrozonych.

. Czynniki naruszajgce rownowage genetyczng w populacjach.

. Zmiennos¢ geograficzna wybranych gatunkow roslin i zwierzat.

. Przyczyny zréznicowanej czestosci wystepowania cech fizjologicznych i patologicznych w populacjach roslin i zwierzat.
8. Genetyka konserwatorska.

N o g ON =

Wykaz literatury

A. Literatura wymagana do ostatecznego zaliczenia zaje¢ (zdania egzaminu):
A.1. wykorzystywana podczas zaje¢
» Hartl D.L. Clark A.G. Podstawy genetyki populacji Uniwersytet Warszawski, Warszawa 2009
* Freeland J.R. Ekologia molekularna. PWN, Warszawa 2008
* Frankham R. Introduction to conservation genetics. Cambridge University Press, 2010
* H. Fletcher, I. Hickey, P. Winter. Genetyka. Krétkie wyktad. PWN, 2010
A.2. studiowana samodzielnie przez studenta
» Publikacje naukowe udostepnione przez nauczyciela

Kierunkowe efekty uczenia sie Wiedza
KW_04: Ma wiedze w zakresie podstawowych technik i Identyfikuje procesy ewolucyjne wptywajace na wzorce zmiennosci genetycznej w
narzedzi badawczych stosowanych w bioinformatyce populacjach naturalnych.
KU-02: Potrafi zastosowac¢ wiedze z nauk przyrodniczych i Rozumie przyczyny zréznicowanej czgstosci cech w populacjach naturalnych.
$cistych do formutowania, analizowania i rozwigzywania Rozumie rozktady zmiennosci genetycznej lokalnych populacji w przestrzeni.
probleméw zwigzanych z bioinformatyka Umiejetnosci

Potrafi obliczy¢ i analizowa¢ parametry zmiennosci genetycznej w populacjach

rodlin i zwierzat z wykorzystaniem wzoréw i programéw komputerowych.

Potrafi zastosowac¢ wiedze na temat zmiennosci genetycznej w populacjach roslin i

zwierzat do formutowania i rozwigzywania probleméw bioinformtycznych.
Kompetencje spoteczne (postawy)

Kontakt

marek.zietara@biol.ug.edu.pl
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