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Nazwa jednostki prowadzacej przedmiot

Pracownia Struktury Biopolimeréw
Studia

kierunek
Bioinformatyka

wydziat
Wydziat Matematyki,
Fizyki i Informatyki

poziom| pierwszego stopnia

formal| stacjonarne
modut
specjalnosciowy
specjalizacja| Podstawowa

Podstawowa

Nazwisko osoby prowadzacej (os6b prowadzacych)

mgr Marcel Thiel
Formy zajeé¢, sposoéb ich realizacji i przypisana im liczba godzin
Formy zajec¢

Liczba punktow ECTS

3
Cw. laboratoryjne
Sposéb realizacji zajec

zajecia w sali dydaktycznej
Liczba godzin

Cw. laboratoryjne: 30 godz.
Termin realizacji przedmiotu

2022/2023 zimowy

Status przedmiotu

fakultatywny (do wyboru)

Jezyk wyktadowy
polski

Metody dydaktyczne

Cwiczenia laboratoryjne

Forma i sposoéb zaliczenia oraz podstawowe kryteria oceny lub
wymagania egzaminacyjne

Sposéb zaliczenia

Zaliczenie na ocene
Formy zaliczenia

kolokwium
Podstawowe kryteria oceny

Cwiczenia laboratoryjne:
» Wejsciowki obejmujace zagadnienia z przeprowadzonych zaje¢
» Ocena koncowa z ¢wiczen laboratoryjnych jest wyliczana na podstawie $redniej
arytmetycznej ze wszystkich punktéw uzyskanych z wejscidwek.

Sposéb weryfikacji zatozonych efektow uczenia sie

zaktadany efekt
ksztatcenia

konwersatorium

kolokwium

sprawozdanie egzamin pisemny egzamin ustny

Wiedza

KW_01

Umiejetnosci

KU_01

Kompetencje

Okreslenie przedmiotow wprowadzajacych wraz z wymogami wstepnymi

A. Wymagania formalne

Zaliczenie z przedmiotu "Informatyka - wstep"
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B. Wymagania wstepne
brak
Cele ksztalcenia

Celem przedmiotu jest zapoznanie studentéw z technologiami zwigzanymi z konteneryzacjg oprogramowania wraz
z uwzglednieniem ich praktycznego wykorzystania w dziedzinie bioinformatyki.
Tresci programowe

- zapoznanie z terminologig zwigzang z konteneryzacjg oprogramowania
- przeglad i oméwienie najpopularniejszych narzedzi zwigzanych z konteneryzacjg oprogramowania
- wykorzystanie platformy Docker:
- tworzenie prostych konteneréw
- pobieranie istniejgcych konteneréw z zewnetrznych repozytoriéw (np. DockerHub)
- tworzenie interakcji/potaczen pomigdzy konkretnymi kontenerami
- zarzgdzanie procesami wewnatrz konteneréw
- zarzadzanie kontenerami
- zapoznanie z terminologig potrzebng do utworzenia plikow typu "Dockerfile"
- implementacja wtasnych plikéw typu "Dockerfile"
- uruchamianie wtasnych narzedzi w utworzonych kontenerach
- walidacja oprogramowania
Wykaz literatury

A. Literatura wymagana do ostatecznego zaliczenia zaje¢ (zdania egzaminu):
A.1. wykorzystywana podczas zaje¢
. Dokumentacja platformy Docker: docs.docker.com
A.2. studiowana samodzielnie przez studenta
. Jeff Nickoloff, Docker in Action, 2nd Edition, Manning Publications, 2019
B. Literatura uzupetniajaca

. Sean P. Kane, Docker: Up & Running, 2nd Edition, O'Reilly Media, 2018
. Elton Stoneman, Learn Docker in a Month of Lunches, Mannng Publications, 2020
Kierunkowe efekty uczenia sie Wiedza

KW_01 - Ma wiedze z zakresu technologii informatycznych, -

ze szczegolnym uwzglednieniem programowania Umiejetnosci
KU_01 Potrafi programowacé, wykorzystujac nowoczesne
narzedzia programistyczne, w tym narzedzia dedykowane
bioinformatyce

Kompetencje spoteczne (postawy)

Kontakt

marcel.thiel@ug.edu.pl

Biopython #11.3.1552 | 97e6a5ffa89cb9ecfea124797d6a86¢7 | Strona 2z 2



