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Nazwa jednostki prowadzacej przedmiot

Pracownia Struktury Biopolimeréw

Studia
wydziat kierunek poziom| pierwszego stopnia
Wydziat Matematyki, Bioinformatyka forma| stacjonarne
Fizyki i Informatyki modut Podstawowa
specjalnosciowy
specjalizacja| Podstawowa

Nazwisko osoby prowadzacej (os6b prowadzacych)

dr hab. Stanistaw Ofdziej, profesor uczelni; dr Wioletta Zmudzinska; mgr Marcel Thiel
Formy zajeé, sposoéb ich realizacji i przypisana im liczba godzin Liczba punktow ECTS
Formy zajec¢ 6

Wyktad, Cw. laboratoryjne
Sposéb realizacji zajec

zajecia w sali dydaktycznej
Liczba godzin

Cw. laboratoryjne: 45 godz., Wyktad: 15 godz.
Termin realizacji przedmiotu

2024/2025 zimowy
Status przedmiotu Jezyk wyktadowy
obowigzkowy polski
Metody dydaktyczne Forma i sposoéb zaliczenia oraz podstawowe kryteria oceny lub

wymagania egzaminacyjne

- Wyktad z prezentacjg multimedialng Spos6b zaliczenia

- *wykonywanie ¢wiczen ] .
Zaliczenie na ocene
Formy zaliczenia

- »zaliczenie wykfadu: obecnos¢
«zaliczenie ¢wiczen laboratoryjnych: kolokwia, wykonanie zadan
zaliczeniowych
- kolokwium
Podstawowe kryteria oceny

Wyktad:
» obecnos¢ na 80% zajec
Cwiczenia laboratoryjne:

» Samodzielne wykonanie wszystkich zadanych ¢wiczeh w pracowni komputerowej.
Nieobecnos¢ mozna odrobi¢ podczas zaje¢ z inng grupg ¢wiczeniowg lub w trakcie
konsultacji u prowadzacego.

* Potwierdzenie umiejetnosci prezentacji uzyskanych wynikéw oraz ich naukowej
dyskusji poprzez uzyskanie pozytywnej oceny ze sprawozdan obejmujacych
wykonane ¢wiczenia.

« Zaliczenie wszystkich kolokwiéw obejmujacych podstawowe zagadnienia
teoretyczne niezbedne do poprawnego wykonania ¢wiczenia. Niezaliczone
kolokwia nalezy poprawi¢ w dodatkowym terminie wyznaczonym przez
prowadzacego na zakohczenie semestru (poza zajeciami).

» Ocena koncowa z ¢wiczen jest Srednig arytmetyczng (i) kolokwiéw pisemnych, oraz
(i) sprawozdan obejmujgcych wykonane ¢wiczenia.

Sposéb weryfikacji zatozonych efektow uczenia sie
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zaktadany efekt

Ksztalcenia konwersatorium kolokwium sprawozdanie egzamin pisemny egzamin ustny
Wiedza
KW_04 X X
Umiejetnosci
KU_03 X
KU_05 X
Kompetencije
KS_01 X X

Okreslenie przedmiotéw wprowadzajacych wraz z wymogami wstepnymi

A. Wymagania formalne
brak

B. Wymagania wstepne
brak
Cele ksztatcenia

Celem ksztatcenia jest zapoznanie studenta z podstawowymi narzedziami stosowanym w bioinformatyce do analizy sekwencji nukleotydowych i
aminokwasowych (KW_04) oraz umiejetnoscig ich stosowania (KU_03). Student zapozna sie tez z podstawowymi bazami danych stosowanymi w
bioinformatyce, oraz metodami wyszukiwania informacji (KU_05), pozna tez problem dynamicznych zmian zachodzacych w metodach i sposobach
gromadzenia i przetwarzania informacji (KS_01)

Tresci programowe

Treéci wyktadowe:

* Eksperymentalne metody pozyskiwania sekwencji aminokwasowych i nukleotydowych ze szczegdinym naciskiem na metody
wysokoprzepustowe

» Bazy danych gromadzacych dane biologiczne (sekwencje aminokwasowe, nukleotydowe, struktury biomolekut, szlaki metaboliczne, dane
medyczne)

* Macierze substytucji

* Algorytmy do poréwnywania sekwencji

* Algorytmy do zestawiania wielu sekwencji

Tres¢ cwiczen laboratoryjnych:
» Wyszukiwanie informacji zdeponowanych w biologicznych bazach danych
» Poréownywanie sekwenciji biatkowych i/lub kwaséw nukleinowych
» Porébwnywanie wielu sekwencja — tworzenie zestawien i ich analiza
» Wizualizacja wynikéw
Wykaz literatury

A. Literatura wymagana do ostatecznego zaliczenia zaje¢ (zdania egzaminu):
A.1. wykorzystywana podczas zaje¢
» P.G. Higgs, T.K. Attwood. Bioinformatyka i ewolucja molekularna, PWN, 2008
» A.D. Baxevanis, B.F.F. Ouellette (red.) Bioinformatics: A Practical Guide to the Analysis of Genes and Proteins. Wiley-Liss, Inc. 2005.
A.2. studiowana samodzielnie przez studenta
« literatura polecana przez prowadzacych na zajeciach
B. Literatura uzupetniajaca
« literatura polecana przez prowadzacych na zajeciach
Kierunkowe efekty uczenia sie Wiedza

KW_04 Ma wiedze w zakresie podstawowych technik i -

narzedzi badawczych stosowanych w bioinformatyce Umiejetnosci
KU_03 Stosuje podstawowe metody matematyczne i
statystyczne do opisu zjawisk i analizy danych; posiada
umiejetnosé podstawowej analizy danych w profesjonalnych
bazach danych wykorzystywanych w bioinformatyce

KU_05 Posiada umiejetnos¢ korzystania z informacji
naukowej, w tym angielskojezycznej, dotyczace;j
bioinformatyki; wykorzystuje zrédta elektroniczne; posiada

Kompetencje spoteczne (postawy)

podstawowg umiejetnos$¢ korzystania z wtasciwych baz
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Gdanski

Bioinformatyczna analiza sekwencji #11.3.2163 UniwerSiy

Sylabusy - Centrum Informatyczne UG

danych

KS_01 Zna ograniczenia wiasnej wiedzy i umiejetnosci;

wykazuje gotowos¢ statego doskonalenia, aktualizowania

wiedzy i podnoszenia kwalifikacji w zakresie bioinformatyki
Kontakt

stanislaw.oldziej@biotech.ug.edu.pl
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