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Analiza danych transkryptomicznych i metabolomicznych 13.3.1393

Nazwa jednostki prowadzacej przedmiot

Katedra Analizy Srodowiska

Studia
wydziat kierunek poziom| wszystkie
Wydziat Matematyki, Bioinformatyka forma| wszystkie
Fizyki i Informatyki modufl . stiie

specjalnosciowy

specjalizacja| wszystkie

Nazwisko osoby prowadzacej (os6b prowadzacych)

dr hab. Lukasz Halinski; dr inz. Karolina Jagietto

Formy zajeé¢, sposoéb ich realizacji i przypisana im liczba godzin

Liczba punktow ECTS

Formy zajec¢

Cw. laboratoryjne
Sposéb realizacji zajec

zajecia w sali dydaktycznej
Liczba godzin

Cw. laboratoryjne: 30 godz.

3

Termin realizacji przedmiotu

2025/2026 letni

Status przedmiotu

fakultatywny (do wyboru)

Jezyk wyktadowy
polski

Metody dydaktyczne

Cwiczenia laboratoryjne

2. Podstawa zaliczenia przedmiotu jest samodzielne wykonanie zadan powierzonych

3. Podczas oceny projektu brane bedg pod uwage nastepujace kryteria: poprawnos$é

Forma i sposoéb zaliczenia oraz podstawowe kryteria oceny lub
wymagania egzaminacyjne

Sposéb zaliczenia

Zaliczenie na ocene
Formy zaliczenia

wykonanie pracy zaliczeniowej - projekt lub prezentacja
Podstawowe kryteria oceny

1. Kryterium niezbednym do zaliczenia przedmiotu jest aktywne uczestnictwo w
prowadzonych zajeciach. Podczas zajeé, tre$¢ programowa zostanie przekazana w
formie wyktadu. Ponadto student samodzielnie wykona szereg zadan powierzonych
mu przez prowadzacego zajecia.

przez prowadzacego i zaprezentowanie wynikéw z dyskusja w postaci pracy
zaliczeniowej (projektu lub prezentac;ji).

merytoryczna, innowacyjnos¢ w rozwigzywaniu zaproponowanych problemow,
skutecznos¢ w rozwigzywaniu problemoéw, samodzielno$¢ pracy, estetyka
wykonania projektu

Sposéb weryfikacji zatozonych efektow uczenia sie
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zaktadany efekt uczenia

sio konwersatorium kolokwium sprawozdanie egzamin pisemny egzamin ustny
i
Wiedza
KW_04 X X

Umiejetnosci
KU_03 X

Kompetencije

Okreslenie przedmiotow wprowadzajacych wraz z wymogami wstepnymi

A. Wymagania formalne

1. Genomika

2. Biologia komorki i metabolizm

3. Analiza statystyczna i rachunek prawdopodobienstwa dla bioinformatykéw
4. Techniki eksploracji danych wielowymiarowych

B. Wymagania wstepne
1. posiadanie wiedzy podstawowej z zakresu technik eksploracji danych wielowymiarowych

Cele ksztatcenia

1. Zapoznanie studentéw z zagadnieniami zwigzanymi z analizg danych transkryptomicznych
2. Zapoznanie studentéw z zagadnieniami zwigzanymi z analiza danych metabolomicznych

Tresci programowe

Dostepne bazy danych transkryptomicznych i metabolomicznych

Preprocesing danych ,omicznych”

Zmiany w ekspresji genow a Sciezki transkryptomiczne

Narzedzia do wyznaczania dawek prowadzacych do perturbacji w $ciezkach transkryptomicznych
Adverse Outcome Pathways (AOP)

Procedury analityczne stosowane w metabolomice i transkryptomice

Interpretacja danych analitycznych: dane surowe i przetworzone

Zastosowanie technik chromatograficznych i spektrometrii mas w metabolomice

9. Ograniczenia podej$cia metabolomicznego na przyktadzie lipidomiki

10.  Wiarygodnos¢ wynikéw analitycznych i jej wptyw na jako$¢ danych metabolomicznych

® N oA WN =

Wykaz literatury

A. Literatura wymagana do ostatecznego zaliczenia zaje¢ (zdania egzaminu):

A.1. wykorzystywana podczas zajec: Biezace publikacje naukowe oraz opracowania i artykuly przegladowe.

A.2. studiowana samodzielnie przez studenta: Biezace publikacje naukowe oraz opracowania i artykuty przegladowe.

B. Literatura uzupetniajaca

1. J. Mazerski, ,Podstawy chemometrii”’, Wydawnictwo Politechniki Gdanskiej, Gdansk, 2000

2. S.P. Putri, E. Fukusaki (Eds) "Mass Spectrometry-Based Metabolomics: A Practical Guide", CRC Press, Taylor & Francis, Boca Raton, 2014

3. N. Lutz, J. Sweedler, R. Wevers "Methodologies for Metabolomics : Experimental Strategies and Techniques", Cambridge University Press,
Nowy Jork, 2012

Kierunkowe efekty uczenia sie Wiedza
KW_04: Ma wiedze w zakresie podstawowych technik i Po ukonczeniu kursu kazdy student:
narzedzi badawczych stosowanych w bioinformatyce 1. wie jakie sg podstawowe, dostepne bazy danych omicznych
KU_03: Stosuje podstawowe metody matematyczne i 2. wie na czym polega preprocesing danych omicznych
statystyczne do opisu zjawisk i analizy danych; posiada 3. zna podstawowe komputerowe metody okreslania dawek prowadzgcych do
umiejetnos¢ podstawowej analizy danych w profesjonalnych perturbacji w $ciezkach transkryptomicznych
bazach danych wykorzystywanych w bioinformatyce 4. wie, jakie procedury sg stosowane do pozyskiwania danych omicznych

5. zna wplyw poszczegolnych etapéw procedur na jakos¢ i wiarygodnosé
uzyskanych danych
6. zna podstawowe zasady prowadzenia analiz
Umiejetnosci
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Po ukonczeniu kursu kazdy student:
1. potrafi samodzielnie przeprowadzi¢ preprocesing danych omicznych
2. potrafi samodzielnie wskaza¢ podstawowe komputerowe metody okreslania
dawek prowadzacych do perturbacji w sciezkach transkryptomicznych
3. potrafi interpretowa¢ wyniki analityczne oraz oceniac ich wiarygodnos¢
4. potrafi krytycznie poréwna¢ dostepne dane metabolomiczne
Kompetencje spoteczne (postawy)

Po ukonczeniu kursu kazdy student:

1. dostrzega korzysci z wykorzystania metod komputerowych w kontekscie
spotecznym (poprawa jakosci zycia spoteczenstwa), etycznym (zmniejszenie
liczby badan przeprowadzanych na zwierzetach) i ekonomicznym (ograniczenie
kosztéw badan);

2. rozumie potrzebe dalszego ksztatcenia sie;

wykazuje kreatywnos¢ w pracy grupie;

4. wykazuje odpowiedzialno$é za wykonywang prace.

w

Kontakt

lukasz.halinski@ug.edu.pl
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