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Formy zajeé, sposoéb ich realizacji i przypisana im liczba godzin Liczba punktow ECTS
Formy zajec¢

3
Wyktad, Cw. audytoryjne przedmiot w wymiarze 30h wyktadu (w roku
Sposéb realizacji zajec akademickim 2014/15 15h wyktadu i 15h ¢wiczen) +
zajecia w sali dydaktycznej praca wtasna, wyktad fakultatywny do wyboru, sem.
Liczba godzin 6.

student wybiera 1 przedmiot specjalizacyjny i 3
przedmioty fakultatywne (po jednym z oferty kazdego
wspottworzacego wydziatu, tzn. z: biologii,
informatyki, biotechnologii i chemii)

Wyktad: 15 godz., Cw. audytoryjne: 15 godz.

Cykl dydaktyczny
2017/2018 letni

Status przedmiotu Jezyk wykladowy
fakultatywny (do wyboru) polski
Metody dydaktyczne Forma i sposéb zaliczenia oraz podstawowe kryteria oceny lub

wymagania egzaminacyjne

- Analiza tekstow z dyskusjq Sposéb zaliczenia

- praca wtasna - przygotowanie sie do zaliczenia ] .
Zaliczenie na ocene

Formy zaliczenia

kolokwium
Podstawowe kryteria oceny

kolokwium obejmuje materiat z wyktadu

kolokwium oceniane jest wg wskaznika procentowego (,Regulamin Studiéw UG”)

Sposob weryfikacji zalozonych efektéw ksztalcenia

Okreslenie przedmiotow wprowadzajacych wraz z wymogami wstepnymi

A. Wymagania formalne
Brak

B. Wymagania wstepne
Brak

Cele ksztatcenia

Zapoznanie z budowg czasteczek mRNA, tRNA, a takze doktadng budowg rybosomow.

Doktadne poznanie mechanizmoéw syntezy biatek w komorkach prokariotycznych i eukariotycznych oraz oméwienie sposobdéw regulacji tego procesu
na réznych jego etapach.

Degradacja biatek: autofagia i jej znaczenie.

Umiejetno$c¢ korzystania z dostepnych zrédet informaciji biologicznej w przygotowywaniu prezentacji naukowych
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Tresci programowe

A. Problematyka wyktadu
mRNA: réznice w budowie prokariotycznego i eukariotycznego mRNA, struktura kofcow &' i 3' mRNA, stabilnos¢ i degradacja mRNA. tRNA: budowa,
modyfikacje zasad w tRNA, dojrzewanie tRNA, izoakceptorowe tRNA. Kod genetyczny: budowa, zasada chwiejnosci kodu, odstepstwa od
uniwersalnosci kodu. Syntetazy aminoacylo-tRNA: budowa, klasyfikacja, mechanizm dziatania. Rybosomy: budowa rybosoméw prokariotycznych i
eukariotycznych, utozenie miejsc aktywnych, charakterystyka rRNA. Regulacja ekspresji gendéw na poziomie procesu translacji. Inicjacja translacji w
komorkach prokariotycznych i eukariotycznych: etapy procesu inicjacji translaciji, rola czynnikéw inicjacyjnych (IF), budowa i rola inicjatorowych tRNA.
Elongacja translacji: rola czynnikéw elongacyjnych (EF), etapy procesu elongacji, dziatanie antybiotykéw hamujacych elongacje, mechanizm
tworzenia wigzania peptydowego. Terminacja translacji: mechanizm terminaciji, rola czynnikéw terminacji (RF). Mechanizm kodowania
selenocysteiny. Mutacje supresorowe: mechanizm supresji mutacji typu ,missens”,nonsens” i inercyjnych. Programowalne przesunigecie ramy
odczytu mRNA. Autofagia: rodzaje, znaczenie autofagii.
B. Problematyka ¢wiczen
Rozszerzenie zagadnien omawianych na wyktadach: rozwigzywanie zadan, przygotowanie prezentacji multimedialnych

Wykaz literatury

A. Literatura wymagana do ostatecznego zaliczenia zaje¢ (zdania egzaminu):

A.1. wykorzystywana podczas zaje¢

1. Molecular Cell Biology, Lodish H., Berk A., Zipursky S.L., Matsudaira P., Baltimore D., Darnell J.E.; W.H. Freeman and Company, 2000
2. Molecular Biology of the Cell, Alberts B., Johnson A., Lewis J., Raff M., Roberts K., Walter P.; 2002

. Genes VI, Lewin B., Benjamin Cummings, 2004A.2. studiowana samodzielnie przez studenta

. Molecular Cell Biology, Lodish H., Berk A., Zipursky S.L., Matsudaira P., Baltimore D., Darnell J.E.; W.H. Freeman and Company, 2000
. Molecular Biology of the Cell, Alberts B., Johnson A., Lewis J., Raff M., Roberts K., Walter P.; 2002

. Genes VI, Lewin B., Benjamin Cummings, 2004

4. Biochemia, Berg J.M., Stryer L., Tymoczko J.L., wydanie polskie, PWN, 2007

B. Literatura uzupetniajaca

1.Cytobiochemia, Ktyszejko-Stefanowicz L., PWN 1998

Efekty ksztatcenia Wiedza
(obszarowe i kierunkowe)

W N =2 W

- orientuje sie w rozwoju i obecnym stanie wiedzy oraz najnowszych trendach z

zakresu funkcjonowania i regulacji procesu translacji biatek oraz wskazuje ich

zwigzek z innymi dyscyplinami przyrodniczymi B-W10

- objasnia podstawy teoretyczne metod doswiadczalnych i najwazniejszych technik

stosowanych w badaniu poszczegdélnych etapéw procesu translacji B_W14
Umiejetnosci

K_WO01 ma pogtebiong wiedze w zakresie, biologii,
informatyki, matematyki, chemii i fizyki pozwalajaca na
rozumienie ztozonych proceséw biologicznych; zna historie
rozwoju biologii i informatyki oraz ich znaczenie dla postepu

nauk Scistych i przyrodniczych, poznania $wiata i rozwoju

spotecznego; posiada wiedze o aktualnych kierunkach
- samodzielnie wyszukuje i korzysta z dostepnych zrédet informaciji biologicznej, w

tym ze zrddet elektronicznych, zwtaszcza przy przygotowywaniu prezentacji B_U06
- posiada umiejetnos¢ wystapien ustynych w jezyku polskim B_U10
- uczy sie samodzielnie w sposob ukierunkowany B_U08

Kompetencje spoteczne (postawy)

rozwoju biologii i informatyki, a w szczegdInosci w obszarze
bioinformatyki
K_WO02 posiada pogtebiong wiedze w zakresie metod

matematycznych, statystycznych i komputerowych,
konieczng do rozwigzywania probleméw

bioinformatycznych o $rednim poziomie ztozonosci; zna i - zna ograniczenia wtasnej wiedzy i rozumie potrzebe statego uczenia sie i rozwoju
upowszechnia zasade $cistego, opartego na danych oraz jest otwarty na nowe idee B_K01
empirycznych, interpretowania zjawisk i proceséw - rozumie potrzebe rzetelno$ci i uczciwosci naukowej K_K08

biologicznych

K_WO03 zna zaawansowane techniki doswiadczalne,
obserwacyjne i komputerowe pozwalajace zaplanowac i
wykonac¢ ztozony eksperyment biologiczny, analize
bioinformatyczna lub symulacje komputerowg

K_WO04 zna podstawowe konstrukcje programistyczne oraz
pojecia sktadni i semantyki jezykdéw programowania; zna
podstawowe metody projektowania, analizowania i
programowania algorytméw; zna podstawowe struktury
danych i wykonywane na nich operacje

K_WO08 ma wiedze zakresie podstawowych technik i
narzedzi badawczych stosowanych w naukach Scistych i
przyrodniczych

K_UO01 potrafi zastosowa¢ wiedze matematyczng i
informatyczng do formutowania, analizowania i
rozwigzywania prostych zadan zwigzanych z bioinformatyka
K_U06 projektuje, analizuje pod katem poprawnosci i
ztozonosci obliczeniowej oraz programuje algorytmy;

wykorzystuje podstawowe techniki algorytmiczne i struktur
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danych

K_UOQ7 postuguje sie przyjetymi formatami reprezentaciji
réznego rodzaju danych stosownie do sytuacji, pamietajac
o ich ograniczeniach

K_UO08 potrafi stosowa¢ podstawowe pakiety
oprogramowania uzytkowego do prezentacji wynikow i
analizy danych

K_U09 stosuje wybrane techniki i narzedzia badawcze z
dziedzin nauk przyrodniczych i $cistych

K_KO01 zna ograniczenia wtasnej wiedzy i rozumie potrzebe
dalszego ksztatcenia

K_KO02 potrafi precyzyjnie formutowac problemy stuzace
pogtebieniu zrozumienia danego tematu

K_KO03 ma swiadomos¢ i zrozumienie spotecznych
aspektow praktycznego stosowania zdobytej wiedzy i

umiejetnosci oraz zwigzanej z tym odpowiedzialno$ci
Kontakt

monika.slominska@biol.ug.edu.pl
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